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 دهیچک
 روسيواست.  تیمحدودکننده آن حائز اهم عوامل يو بررس بوده رانيا يو صادرات يمحصولات کشاورز نيترمهم از يکي زعفران

به عنوان هرز  يهاعلف واست  ياهیگ يهاروسيون يتراز مخرب (Tomato spotted wilt virus, TSWV) يفرنگگوجه يالکه يپژمردگ

در  ،در مزارع زعفران TSWVهرز آلوده به  يهاعلف ييو شناسا يابيرد به منظورباشند، يمروس يون ياه انتشار یمنابع اول کانون و

ان و يرجند، فردوس، سرایب يهاشهرستانو  ياز مزارع استان خراسان جنوب هرز نمونه علف 33، تعداد 1369 سال بهشتين و ارديفرورد

 يهانمونهصورت گرفت.  (DAS-ELISA) زايالاچ دوطرفه يوساندروس با آزمون يه ویاول يابيرد د.يگرد يورآجمع يبه صورت تصادفن يقا

 علف هرز و در دو نمونه دنديگرد يبررس نیپروتئنوکلئوژن  ياختصاص يو با استفاده از آغازگرها  RT-PCRآزمونبا  زايالا در مثبت

 علف هرز دو يد آلودگيج مؤينتا .ديبه شرکت ماکروژن کره ارسال گرد يتوال نییجهت تع و ریتکثباز  جفت 333به طول  ياهقطع

از ترادف متناظر در بانک ژن، نشان  24سه با يه در مقاين دو جدايا ييل تبارزایروس مذکور بود. تحليبه و يموشجوو  يوحشيشاه

مربوط 21K.IR ه ين جداین شباهت بيشتریبقرار گرفتند.  Aر گروه يدر گروه دو و ز يرانيا يهاهيجداکه  داشت ييدو گروه تبارزا لیتشک

از  ياهيجدابا  شباهتن يدرصد و کمتر 3/63زان یتره، به مسلمهزبان ی( مربوط به م339506GUاز مونتنگرو ) ياهيجدابا  يوحشيشاه به

 رانيادر مزارع زعفران در  TSWVيابيرد نیحاضر اول قی. تحقبوددرصد  88 زانیتوتون به م زبانیم به مربوط( 369718GUا )یتاليا

 باشد.يم

 RT-PCR، يوحشيشاه ،يموشجوزا، يالا: يدیکل هايواژه
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 مقدمه

ژه يگاه ويجا يدارا .Crocus sativus Lيزعفران با نام علم

در جهان را ر کشت، يزسطح قام اول مران يا وبوده  يصادرات

 شوديمد يران توليدر ا ايدن درصد زعفران 09ش از يدارد و ب

(Kafi et al., 2002 .)يو جنوب يرضوخراسان يهااستان 

با  ياستان خراسان جنوب وران بوده يد زعفران در ايقطب تول

مقام دوم بعد از استان خراسان  ،هکتار 00999دارا بودن 

 ,Jihad Keshavarzi Khorasan Razaviرا دارد  يرضو

2012) .) 

آن از جمله يزاخسارتعوامل  ييل شناساين دليبه هم

 ياه مذکور دارايکه گاز آنجا ت است. يحائز اهم هاروسيو

هرز در  يهات علفيسرعت رشد آهسته است، تراکم و جمع

هرز  يهاعلف يبرا يب قويرق ياه اصليگآن بالا است و 

و همکاران  ي. قربان(Kafi et al., 2002باشد )ينم

(Ghorbani et al., 2008 ) يهاگونهگزارش نمودند که 

اه وجود دارند که منجر به ين گيدر مزارع ا علف هرز مختلف

 يانبوه يهاپوششگر يکاهش عملکرد شده و از طرف د

هرز و  يهاعلف .آورنديمت حشرات فراهم يجهت فعال

از  ياديتوسط تعداد ز ،يوحش و خودرو ياهيگ يهازبانيم

، يروسيآلوده شده و به عنوان مخازن و ياهيگ يهاروسيو

ز يروند و نيمشمار به ياهان زراعيگ يه آلودگيکانون اول

کنند يمفا يا يروسيو يدر ظهور نژادها يحورمنقش 

(Silva et al., 2012) . 

شوند تا يممتحمل را  ياديز يکيرات ژنتييتغ هاروسيو

 ل امکانين دليبه ا ،سازگار گردند يوحش يهازبانيم يرو

که بر مقاومت  يروسيد ويجد يهاانتيوارظهور و تکامل 

، گردنديم يماريوع بيزبان فائق آمده وسبب شياهان ميگ

 يروس پژمردگيو .(Mansoor et al., 2003) وجود دارد

 روسيتوسپووپ جنس يگونه ت يفرنگگوجه يالکه
(Tospovirus ) ده يرياويخانواده بندر(Bunyaviridae )

و دامنه  يل وارد آوردن خسارت اقتصادياست که بدل

 گرفته انجامآن  يرو ياگستردهع، مطالعات يوس يزبانيم

روس ين ويا(. Hassani-Mehraban et al., 2010است )

اهان مهم ياز گ يعيبه دامنه وس يديشد يهاخسارت

و  (.Solanum tuberosumL) ينيزمبيس خصوصاً

کند. يموارد  (.Solanum lycopersicum L) يفرنگگوجه

نانومتر دارد  09-129و اندازه  يوجهچندروسيتوسپووذرات 

 S و  L  ،Mکه بوده يسه قسمت يارشتهتک RNA يو دارا

 (. Sampana et al., 2005) شونديمده ينام

روش ه ــها بطبيعت بوسيله تريپسدر  TSWV ويروس

تکثيري و بيشتر با دو  گردشي

 Thripstabaci و  Frankliniellaoccidentalisگونه

روس يو (.Scholthof et al., 2011شود )منتقل مي

TSWV ياطلس يهازبانين بار از ميران نخستيدر ا 

(Petunia hybrida L.)، توتون (Nicotiana tabacum 

L.)، يبلبلچشم (Vigna unguiculata L.)يادکمه ، گل 

(Gomphrena globosa L. )ار يو خ(Cucumis 

sativusL. )شده است  گزارشن يدر منطقه ورام

(Bananej et al., 1996 .)فرنگي در گوجهروي  نيهمچن

هاي مناطق مرکزي و جنوبي رضوي و گلخانه خراساناستان 

 گرديده رديابي (.Glycine maxL) ايران و نيز روي سويا

 Golnaraghi et al., 2008; Massumi etاست )

al.,2009.)  ستان اصفهان، لرستان، فارس، لانههمچنين از

غرب آذربايجان  مرکزي، گلستان، مازندران، تهران، همدان و

با روس ين ويا. (Farzadfar, 2002است ) شده گزارش

 يارات فراوانسخاه، يگ 099ش از يدر ب يزبانيداشتن دامنه م

 وارد آورده و يجات و محصولات زراعي، سبزينتياهان زيبه گ

، (.Arachis hypogea L) ينيزمبادام يخسارت آن بر رو

 يفرنگگوجه، توتون و (.Capsicum annuum L) فلفل

 يفرنگگوجه يالکه يروس پژمردگيت است. ويحائز اهم

گزارش شده  يجنوبخراسانران در مزارع زعفران ياز ا راًياخ

ا يدر دنروس ين ويا (Farkhovand et al., 2018)است 

پس يزبان تريم که يهرز علفمتعدد  يهاگونه يرو

به عنوان  ياهان وحشين گيا .شده است ييباشند، شناسايم

روس يو، چون رونديدر مزارع به کار م ياه اصلينگهدارنده گ

بعد  ،نيشود، بنابرايمکسب  يروتوسط مرحله اول لا مذکور

تا زبان يماه يگ يبر رو يستيبااه را آلوده کرد، ينکه گياز ا

د. يروس را کسب نمايو بماند تا مجدداً يباق ينسل بعد

ن يااه يفعال بودن گريغدر زمان  يوحش يهازبانيم ،نيبنابرا

 ;Marsello et al., 2009) نقش واسط را برعهده دارند

Srinivasan et al., 2014; Groves et al., 2002) . در

از  يکيوجود دارد،  ييبالا يکيتنوع ژنتTSWV ت يجمع

ن تنوع بکار يا يو بررس يمولکول ييکه در شناسا ييهاژن

 ,.Dong et al) است (N) نيپروتئنوکلئوژن  ،روديم

روس در مزارع ين ويا يابين با توجه به رديبنابرا (.2008

 ,.Farokhvand et al) يجنوب خراساناستان در زعفران 

و  يکيسرولوژ يو بررسخودرو  يهازبانيم ييشناسا (،2017
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. همچنين از آنجا که رسديمبه نظر  يآن ضرور يمولکول

اطلاعات جامع و مستندي تاکنون در اين خصوص در 

 يبررسن ين اوليارسد دسترس نيست، به نظر مي

 ران است.يزعفران ا مزارعدر  TSWVيوحش يهازبانيم

 

 هاروشمواد و 

 يبردارنمونه

استان در به عمل آمده از مزارع زعفران  يهاديبازددر 

تعداد ، 1301بهشت ماه ين و ارديدر فرورد، يجنوبخراسان

علائم  يدارامختلف  يهارهيتهرز مربوط به  علفنمونه  30

. (1)جدول  شد يآورجمعفاقد علائم  اي يبد شکل ،کينکروت

 د. يگردمنتقلشگاه يخنک به آزماط يها در شرانمونه

 

 هاي هرز جمع آوري شده از مزارع زعفران استان خراسان جنوبيمشخصات علف .1جدول 
Table 1. Characterization of weeds were collected from saffron fields of South Khorasan 

Province 
 برداريمحل نمونه

Location of 

samplings 

 تعداد

Numbers 
 خانواده

Family 

 نام عمومي

Generalname 

 نام علمي
Species name 

 قاين

Ghaen 
5 

 بوئيانشب

Brassicaceae 

 ناخنک

Cudweed 
Goldbachia laevigata 

 سرايان و قاين

Ghaen andSarayan 
9 

 ميخکيان
Caryophyllaceae 

 گندمک
Common 

chickweed 
Stellaria media 

 قاين

Ghaen 
2 

 بوئيانشب

Brassicaceae 

 وحشيشاهي

Hoary cress 
Cardaria draba 

 قاين

Ghaen 
1 

 ئيانترهشاه
Fumariaceae 

 شاهتره

Fumitory 
Fumaria officinalis 

 سرايان و فردوس

Ferdows and 

Sarayan 

4 
 بوئيانشب

Brassicaceae 

 جلنگو

Blue mustard 
Coriospora tenella 

 فردوس و قاين ،بيرجند

Birjand, Ghaen and 

Ferdows 
5 

 غلات
Poaceae 

 جوموشي

Mediterranean 

barley 
Hordeum murinum 

 و بيرجند، سرايان

 فردوس

Birjand, Sarayan 

and Ferdows 

6 
 بنديانهفت

Polygonaceae 

 هفت بند

Swamp 

smartweed 
Polygonum avicular 

 سرايان و قاين، فردوس

Ghaen, Ferdows and 

Sarayan 

2 
 بوئيانشب

Brassicaceae 

 درشتوک

African rocket 
Malcolmia africana 

 بيرجند )چاه زيني(

Birjand (Zini) 
2 

 چغندريان
Chenopodiaceae 

 سلمه

Lamb squarters 
Chenopodium album 

 بيرجند )چاه زيني(

Birjand (Zini) 
1 

 حبوبات
Fabaceae 

 يونجه

Honey lotus 
Melilitus indicus 

 

 يکيسرلوژآزمون 

استفاده با  (DAS-ELISA)زا يال دوطرفهوچ يروش سانداز 

نو ينا، دانشگاه تورياهدا شده )دکتر تور TSWVسرم ياز آنت

 & Clark)طبق دستورالعمل کلارک و آدامز ا( بريتاليا

Adams, 1977) ياحتمال ييشناسا يبراTSWV  در

استفاده از ها با چاهکم استفاده شد. يعلا يدارا يهابرگ

-800EL (Biotek Instrumentخوان مدل الايزادستگاه 

دند. با توجه يگردارزيابينانومتر  490آمريکا( و با طول موج 

به ميزان جذب عصاره برگ سالم )کنترل منفي( و با استفاده 

آستانه جذب گياهان  ه سه برابر جذب شاهد مثبت،معادلاز 

 آلوده تعيين گرديد. 
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 معکوس يبردارنسخهو واکنش  کل RNAاستخراج 

 مورده يبه جدا آلودهاهان يکل گ RNAاستخراج  يبرا

و بر  (Zindowich et al., 2014ازول )يروش تراز  ،يبررس

استخراج  يهاRNA. ديگرداستفاده  اساس دستورالعمل آن

 د.يگرد يدارنگه گرادسانتيدرجه  -29 يشده در دما
 DNA ساخت روس، اقدام بهيو RNAپس از استخراج 

 با استفاده از يروسيو RNA ي( از رو1cDNAمکمل )

 0/2 ،منظورنيبدد. يگردمعکوس  ياختصاصآغازگر 

سو ميکروليتر آغازگر پس 0/2کل،  RNAميکروليتر 

(10μM)  ها ميکروليتر آب ديونيزه استريل به لوله 0/0و

گراد، يدرجه سانت 00 اضافه و پس از يک دقيقه در دماي

بلافاصله بر روي يخ قرار داده شد. سپس مقدار چهار 

، دو ميکروليتر مخلوط RT(5xميکروليتر بافر )

dNTPs(10μM) ، برداري نسخهنيم ميکروليتر آنزيم

 مي(، نيم ميکروليتر آنزµL/200U) M-MuLVمعکوس 

RNase (µL/10Uبه لوله ) 40د و به مدت يگرداضافهها 

گراد قرار داده شد. جهت يسانتدرجه  42دقيقه در دماي 

درجه  02دقيقه در دماي  10توقف واکنش مخلوط به مدت 

  شد. يگراد نگهداريسانت

 -′5) آغازگر مستقيم يک جفت

CCCTCGAGGCTTTCAAGCAAGTTCTGCG-3′ ) و

 -′5)معکوس

GCTCTAGAGCCATCATGTCTAAGGTTAAGCTCAC-

3′) (Tsompana et al., 2005)   با

کننده کدمربوط به ناحيه   S1938F/S2767Rهاينام

نوکلئوتيد را  009اي به طول که قطعه Nپروتئين يا نوکلئو

با استفاده از  PCRواکنش کرد، استفاده شد. تکثير مي

cDNA در دستگاه  تريکروليم 20 ييدر حجم نها

انجام گرفت. مخلوط  (Biometra, Germanyکلر )يترموسا

 Masterتريکروليم 12تر آب، يکروليواکنش شامل شش م

mix تر از هر يکروليمک يران(، يراژن اي)ساخت شرکت و

 cDNAتر يکروليو پنج مکومول( يپ 19)ک از آغازگرها ي

درجه به مدت  04ک چرخه يدر  PCR يبود. برنامه حرارت

 39درجه به مدت  04چرخه متشکل از  39قه، يک دقي

ک چرخه يقه و يدرجه دو دق 02قه، يک دقيدرجه  04ه، يثان

 يهاقه )جهت کامل شدن رشتهيبه مدت ده دق يادرجه 02

شده حاصل از ريتکثت قطعات يفيد.کيناقص( اعمال گرد

                                                           
1- Complementary DNA 

 يحاو درصد يکژل آگارز  يواکنش بر رو

μg/ml0/9مورد  هير شده جدايتکث اتقطع د.يگرد يبررس

( ي)کره جنوب Macrogen به شرکت يتوال نييتع ينظر برا

 د.يارسال گرد

 

 ييتبارزا لیتحل و هيتجز

 Chromas versionبرنامه با ابتدا شده ريتکث ينواح يتوال

 ياطلاعات گاهيپا در بلاست افزارنرم با سپس و ينيبازب 2.13

NCBI قرار سهيمقا مورد ژن بانک در موجود يهاترادف با 

زان شباهت، قطعات مربوط به ژن ين مييپس از تع. گرفت

 Bio Edit (Hullافزارنرمتوسط  ين مورد بررسينوکلئوپروتئ

et al., 1999 )يشدند. به منظور بررس يسازرديفهم 

به روش  يکيها، درخت فيلوژنتهيجدا يکيلوژنتيارتباط ف

Maximum Liklihood  افزارنرمتوسط MEGA6 ايجاد

ل يجهت تبد(. همچنين Tamura et al., 2013)شد 

از  ياآمينهاسيد يهابه ترادف ينوکلئوتيد يهايتوال

استفاده شد. سپس با استفاده از  MEGA6افزارنرم

)شکل  يدينوکلئوت يماتريس تشابه توال MegAlignافزارنرم

 د.يگردن ييتع يکيس فاصله ژنتيها به همراه ماتر( جدايه2

 

 و بحثج ينتا

دو نمونه مربوط به زا نشان داد که يج آزمون الاينتا

 يموشجو و (Cardaria draba) يوحشيشاه

(Hordeummurinum )ن يک به سه برابر از بيجذب نزد با

آلوده  TSWVبه  در مزارع زعفرانخودرو زبان يمنمونه  30

 يهارهيتها مربوط به نمونه(. 1)شکل هستند

Brassicaceae و Poaceae هرز  علفن يبوده و هر دو ا

ن يز در ايهرز ن علفگر يالبته دو نمونه دفاقد علائم بودند. 

 RT-PCRدر آزمون  آنها يآلودگاما  ،واکنش مثبت بودند

 .دينگرد تأييد

جفت باز  000اي به طول قطعه RT-PCRدر آزمون 

مربوط به ژن نوکلئوپروتئين در دو نمونه علف هرز 

يد آزمون الايزا ؤوحشي و جوموشي تکثير گرديد که مشاهي

ها با ها و مقايسه آن(. تعيين ترادف اين نمونه2 بود )شکل

و  NCBIهاي موجود در بانک ژن در پايگاه اطلاعاتي ترادف

نشان داد که قطعات حاصل در  BLASTnبرنامه 

 است. TSWVمشابه با   PCRواکنش
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اي لکه گيويروس پژمرد(با علائم زردي عمومي آلوده به B( بدون علائم و جوموشي )Aوحشي )شاهي هرز هايعلف. 1 شکل

 استان خراسان جنوبيدر مزارع زعفران آوري شده از فرنگي جمعگوجه

Fig.1. Cardaria draba (Asymptome) and Hordeum murinum (with general yellowing symptom) were 

infected by TSWV collected from saffron fields in South Khorasan 

 

 
( Mجفت بازي در ژل آگارز.  333تکثیر شده با آغازگراختصاصي با باند  PCRالکتروفورز ژل آگارز محصول  .2 شکل

 TSWVهاي گیاهي آلوده به ويروس ( نمونه3و  2( نمونه سالم Ladder, MBI, Fermentas) DNA  ،)1نشانگر

Fig.2. Agarose gel electrophoresis of PCR product was amplified 777bp fragments by specific primers. M) 

Marker, 1) health sample, 2-3) samples were infected by TSWV 

ن ياشده  ين توالييتع يهاهيجدا ،ييتبارزا ليتحلدر 

هرز  يهاعلفمربوط به و (  32K.IRو 21K.IR)ق يتحق

 يهاهيجدااز  يدهمراه تعدا ،يموشو جو يوحشيشاه

 يهاترادفسپس . شد يبررس 1ژن يموجود در بانک جهان

-فيردهمن بانک ژن انتخاب و يمربوط به ژن نوکلئوپروتئ
                                                           
1- Gene bank 

حاصل از مطالعات  صورت گرفت. در دندروگرام يساز

 . (3)شکل  ل شديتشک( Group I,II)گروه  دو ييتبارزا

  



 8931زمستان های زعفران، جلد ششم، شماره دوم، پاییز و نشریه پژوهش 811

 

 

 

اي پژمردگي لکه يروسهاي وجدايه نوکلئوپروتئین ژن یديرسم شده بر اساس ترادف نوکلئوت تبارزاييدرخت  .3 شکل

 به روشMEGA6  افزارنرم از استفادههاي موجود در بانک ژن با جدايه هرز وعلف  يهجدادو مربوط به  فرنگيگوجه

Maximum likelihood 
Fig. 3. Phylogenetic tree based on Nucleoprotein of TSWV related to two weed isolates of this research 

and Gen bank isolates by Mega6 and Maximum likelihood method 
گروه عنوان برون بهImpatientnecroticspotvirus  ده است. ويروسبراي هر جدايه دنيا نام جدايه، ميزبان، کشور و شماره دسترسي آم

 در نظر گرفته شده است. 

For each isolates, the name of isolate, host, country and accession numbers were included. Iranian isolates were 

bolded. 

 

تقسيم گرديد. در زير  Bو  Aيک به دو زير گروه  گروه

مربوط به کره از روي فلفل،  TSWVيک جدايه  Aگروه 

هاي بادمجان، کاهو، چهار جدايه مربوط به ايتاليا از ميزبان

گوجه، فلفل و سه جدايه مربوط به کشور مونتنگرو و از 

قرار گرفتند.  Calceolaria و Petuniaهاي فلفل، ميزبان

سه جدايه از صربستان که ميزبان آن   Bزير گروهدر 

باشد و دو جدايه مربوط به فرنگي، توتون و خارشتر ميگوجه

 شماره وايران که در تحقيقات پيشين تعيين توالي شده 

اما مقاله آن در  ،باشديم ثبت ژن بانک در آن يدسترس

قرار گرفت. در گروه دو نيز دو زير گروه  ،باشددسترس نمي

A و B  تشکيل شد. در زير گروهA  دو جدايه مورد بررسي

موشي و در اين تحقيق و مربوط به دو ميزبان جو

 KP/Paprika/Korea/AB175809 

 P240/Capsicum annum/Italy/GU369722 

 Miz3/Solanum melongena/Italy/GU369720 

 T-1003/Tomato/Italy/GU369725 

 I-186/Lettuce/Italy/GU369719 

 p202/Capsicum annum/Italy/GU369721 

 Is141/Calceolaria/Montenegro/GU339506 

 Is228/Petunia/Montenegro/GU339507 

 Is739/Nicotiana tobacum/Serbia/GU369724.1 

 Is-603/Tomato/Serbia/GU369723 

 Is367/Dahlia/Serbia/GU369728 

 Tos-101/Iran/KT899947 

 Tos-102/Iran/KT899948 

21K.IR 

32K.IR 

 Is-103/C.quinoa/Montenegro/GU339505 

 T304/N.benthamiana/Italy/Z36882 

 Ve223/Tomato/Brazil/GU369726 

 VE-225/C.annum/Brazil/GU369727 

 YN-1/Petunia/China/HM594685 

 KDSe/Sesame/Korea/EF195224 

 KDRP/Pepper/Korea/EF195230 

 EU683751. Impatiens necrotic spot virus 

98 
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94 
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تره، يک وحشي، يک جدايه مربوط به مونتگرو از سلمهشاهي

جدايه از ايتاليا مربوط به توتون و دو جدايه از برزيل مربوط 

گيرند. در زير فرنگي و فلفل قرار ميهاي گوجهبه ميزبان

نيز دو جدايه از کره مربوط به فلفل و کنجد و يک  Bگروه 

تند. در قرار گرف Petuniaجدايه از چين مربوط به 

هاي اين تحقيق ماتريکس تشابه، شباهت بين جدايه

(21K.IR 32وK.IR  به ترتيب مربوط به شاهي ) وحشي و

باشد. بيشترين شباهت بين درصد مي 01موشي به ميزان جو

اي از وحشي با جدايهمربوط به شاهي 21K.IRجدايه 

تره، به ميزان ( مربوط به ميزبان سلمه339506GUمونتنگرو )

اي از ايتاليا درصد و کمترين شباهت با جدايه 3/00

(369718GU مربوط به توتون به ميزان )باشددرصد مي 00 

 (.4)شکل

 

 
در اين . (TSWV)فرنگي اي گوجهپژمردگي لکه ويروسبررسي شده  جدايه دو Nنوکلئوتیدي ژن ماتريکس تشابه . 4شکل 

 MegAlignافزار نرم Clustal Wهاي موجود در بانک ژن. ماتريس با استفاده ازروش هاي ژن همتا جدايهتحقیق با ترادف

 ايجاد شده است.

Fig.4. Homology matrix of of two weed isolate of this research and isolates of gene bank according to 

Nucleoprotein gene of TSWV using MegAlign software and Clustal W method. 

 

ه جهان، نقش ين ادويترزعفران به عنوان گران اهيگ

 يران دارد و بررسيا يدر صادرات بخش کشاورز يمهم

 ,.Kafi et al).ت استيآن حائز اهم يزاعوامل خسارت

 يروس بر رويويپوتاز جنس  ييهاروسيوتاکنون  (2002

 يابيدر مزارع زعفران رد  TSWVراًيو اخ ييشناسا زعفران

 ,.Farokhvand et al., 2017; Parizad et al) شده است

 يهاظرفو خودرو به عنوان  يهرز وحش يهاعلف .(2016

ن از نظر يو همچن يروسيو يهاتيجمعمخلوط کننده 

ش يدايروس در پيو مخزن و يه آلودگيمنابع اول يولوژيدمياپ

 يولوژيدميدر اپ و نديآيمد به حساب يجد يهاانتيوار

 ,.Hosseinzadeh et al) باشنديمت يروس حائز اهميو

روس مذکور يو ييو شناسا يابيق حاضر به ردي(، تحق2013
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و با دامنه  ياهيگ يهاروسيون يتراز مخرب يکيبه عنوان 

در مزارع زعفران  يوحش يهازبانيم يروع، بر يوس يزبانيم

 .است پرداخته

 ،يمشخص يروسيعلائم ونکه يرغم ايعل، قين تحقيادر 

 يرو، يجو موش يهابرگ يدر برخ يعموم يبه جز زرد

زا قابل يبا روش الا ي، آلودگهرز آلوده مشاهده نشد يهاعلف

 عدمزا و يبا الا هرز نمونه علفدو  يابيل رديدل بود. يابيرد

ن يتواند ايمان شد يج بيچنانچه در نتا، RT-PCRبا  يابيرد

 يليروس به دلايو يکيسرولوژ يابيدر ردامکان خطا باشد که 

ن به منظور يبنابرا وجود دارد. ياختصاصريغر اتصال ينظ

به  ين توالييو تع RT-PCRن اشکال از روش ياجتناب از ا

استفاده هرز  يهاعلف ييدر شناساعنوان روش مکمل 

ق دو علف يحقتن يدر ا. (Smith et al., 2006) گردديم

ل يو تحل يابيرد پس از يوحشيشاهو  يموشجوهرز 

 يهرز متعدد يهااز علف TSWV. تاکنون شدند ييتبارزا

 و Gamochaeta falcata، Stellaria media رينظ

Geranium carolinianum گزارش شده است (Mullis 

& Martinez 2009; Smith et al., 2006.)  که از آنجا

کند، يمافت يروس را دريو يپس فقط در مراحل لارويتر

پس يروس و هم تريزبان ويکه هم م ياهيگ يهاگونهتنها 

 ,.Batista et al)آن نقش دارند  يولوژيدميباشند، در اپ

توانند به عنوان پناهگاه و يمهرز زعفران  يهاعلف .(1996

 يهاعلف روس در سراسر طول سال عمل کنند.ينگهدارنده و

ن يت ناقليل بهار در مزارع زعفران همزمان با فعاليهرز در اوا

و  (Riley et al., 2012) باشنديمTSWV افت يمستعد در

روس را نگه داشته و همزمان با فعال يو يعنوان پل سبز به

منتقل  ياصل اهيگ ين رويت ناقليبا فعالو  اه زعفرانيشدن گ

ق بر ين تحقيدر ا(. Snirivasan et al., 2014) کننديم

 علف هرز هيدو جدا يکين، تنوع ژنتياساس ژن نوکلئوپروتئ

د. يگرد يبانک ژن بررس يهاهيجداسه با يق در مقاين تحقيا

 Aر گروه يه مربوط به دو علف هرز در گروه دو و زيدو جدا

 ين توالييتع که قبلاً يرانيه ايدو جدا مجزا از که قرار گرفتند

 در سطح يديزان تشابه نوکلئوتيو م باشنديم، شده بود

 يهازبانيماز  ييهاهيجدان گروه يدر ا درصد دارند. 0/04

 و يکنجد، فلفل و اطلس، يتره، توتون، گوجه فرنگسلمه

باشند، يمن و کره يا، مونتنگرو، چيلتايا يمربوط به کشورها

ها، نشان داد که جدايه يفيلوژن يبررس نيبنابرا قرار دارند.

نقش بارزي در  زبانيو م برداريمحل جغرافيايي نمونه

. (Zindowich, 2014) ردبندي اين ويروس نداطبقه

ق در گروه مجزا از ين تحقيا يهاهيجدا يريگن قراريهمچن

در و ران يروس در اين ويا دهد کهيمنشان  يرانيا يهاهيجدا

دو  باشد.يم يمتنوع يهاتيجمع يداران، يژن نوکلئوپروتئ

 هايعلف عنوان به زعفران مزارع در شده يابيرد هرزعلف 

 شيميايي کنترل . اگر چهشده است مشاهده مزارع غالب هرز

 زراعي، عملياتر ينظ ييهاروشاما با  ،است مشکل هاآن

ها آنت يجمع يستي، باهاکشعلف از استفاده و سوزاندن

 يروس رويم از انتشار ويمستقريتا به صورت غ کنترل گردد

 (.Sabokkhiz et al., 2014) دينما يريزعفران جلوگ

 

 يریگجهینت

 ي، برايفرنگگوجه يالکه يروس پژمردگيق حاضر، ويدر تحق

 يو بر رو يجنوب خراسانن بار در مزارع زعفران استان ياول

 يهاروشبا  يموشجوو  وحشييشاه علف هرز دو

آن  ييل تبارزايشد. تحل ييشناسا يو مولکول يکيسرولوژ

 يرانيا يهاهيجدامتفاوت از  يآن در گروه يريگقرارنشان از 

 يهاهيجدادر  يروسيو يديجد يهاتيجمعو وقوع ن يشيپ

 باشد.يم يرانيا
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Abstract 
Saffron is one of the most important crop in agriculture and export of Iran and identification of the 

reduced agents is important. Tomato spotted wilt virus (SWV) is one of the destructive viruses. Weeds are 

reservoir plants of viruses. In order to detect and identify the TSWV on reservoir plants, 37 weed samples 

were collected from South Khorasan, including Birjand, Sarayan, Ferdows and Ghaen during May and 

April 2017 and were tested by DAS-ELISA. The positive samples in ELISA were tested by RT-PCRand 

specific primers of Nucleoprotein (N) gene were amplified a fragments with 777 bp length and sequenced 

by Macrogene company. The results showed thatCardaria draba and Hordeum murinumwere infected by 

TSWV. In Phylogenetic analysis with two isolates and 20 isolates of gene bank two groups were formed. 

Two isolates of this study, felt in Group II and subgroup A. The closest gene bank isolate was from 

Montenegro (GU339506) with 97.3% on Chenopodium Quinoa and the furthest isolate was from Italy 

(GU36971) on Nicotiana tabacum. This research was the first survey of weeds as a natural host of TSWV in 

saffron fields of South Khorasan. 
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